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Herr Prof. Dr. Ralf Hofestddt

Turnus (Beginn)

Jedes Wintersemester

Leistungspunkte

10 Leistungspunkte

Kompetenzen

Die Studierenden sollen in der Lage sein die relevanten elektronischen Informationsquellen (z.B. KEGG, BRENDA,
TRANSFAC) zu nutzen, Methoden der Integration molekularer Datenquellen anzuwenden und verfigbare Tools (z.B. SRS,
Biodataserver) zu bedienen. Mittels verfigbarer Simulatoren (z.B. GEPASI,

E-CELL, Petrinetz-Simulator) sollen exemplarische metabolische Netzwerke analysiert und simuliert werden.

Lehrinhalte

Fundamentale biochemische Mechanismen der Molekularen Biologie konnten in den vergangenen Jahren identifiziert
und weitgehend analysiert werden. Die hier gewonnenen Erkenntnisse beziiglich der genetischen Information und
gengesteuerten metabolischen Prozesse werden auf der Grundlage von molekularen Datenbanken systematisch erfasst.
Somit steht heute eine Vielzahl von Informationssystemen im Internet zur Verfigung, um die Analyse komplexer
zelluldren Prozesse zu unterstitzen. Die Analyse der metabolischen Prozesse auf der Basis der molekularen Erkenntnisse
stellt heute einen wesentlichen Arbeitsbereich der Bioinformatik dar. Im Bereich der Molekularen Biologie steht dabei
die Analyse der Genregulation, der gengesteuerten biochemischen Reaktionen sowie deren Phdnotypen im Brennpunkt
der aktuellen Aktivitaten. Dabei ist durch Datenbankintegration und gezielte algorithmische Netzwerkanalyse sowie
Modellierung und Simulation das Verstédndnis der metabolischen Netzwerke systematisch zu erarbeiten.

Literatur

O Eberhard Voit: Computational Analysis of Biochemical Systems, Cambridge University Press 2000

O Julio Collado-Vides und R. Hofestddt (Herausgeber): Gene Regulation and Metabolism, Post-Genomic
Computational Approaches, Cambridge, MA: MIT Press, 2002

Empfohlene Vorkenntnisse

Kompetenzen, wie sie beispielweise im Modul 39-Inf-1 Algorithmen und Datenstrukturen erworben werden kénnen
Grundkenntnisse Genetik und Biochemie

Grundkenntnisse Mathematik
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Notwendige Voraussetzungen

Erlduterung zv den Modulelementen

Die Modul(teil)prifung kann in einigen Studiengdngen nach Wahl der Studierenden auch "unbenotet" erbracht werden.

Vor Erbringung ist eine entsprechende Festlegung vorzunehmen, eine nachtrégliche Anderung (benotet - unbenotet) ist

ausgeschlossen. Wird diese Option gewdhlt, ist es nicht moglich, dieses Modul zu verwenden, um es in einen

Studiengang einzubringen, in dem dieses Modul bei der Gesamtnotenberechnung beriicksichtigt wird.

Modulstruktur: 0-1 bPr, 0-1 uPr

Veranstaltungen
Workload
Titel Art Turnus| 5 Lp?
Modellierung und Simulation metabolischer Netzwerke Vorlesung | WiSe | 60h (30 | 2
+30) |[Pr]
[Pr]
Modellierung und Simulation metabolischer Netzwerke Ubung | Wise [60h (30 | 2
+30)
Simulation metabolischer Prozesse oder Analyse metabolischer Netzwerke Projekt | SoSe [90h (45 | 3
+ 45)
Prifungen
Zuordnung Priifende Art Gewichtung| Workload| LP?
Lehrende der Veranstaltung Modellierung und Simulation metabolischer mindliche | unbenotet 90h 3
Netzwerke (Vorlesung) Prufung
In einigen Studiengdngen der Technischen Fakultédt kann die Modulprifung
nach Wahl der Studierenden auch "unbenotet” erbracht werden (s.
Erlduterungen zu den Modulelementen und die jeweilige FsB). Wird die
unbenotete Option gewdhlt, ist es nicht méglich, dieses Modul zu verwenden,
um es in einen Studiengang einzubringen, in dem dieses Modul bei der
Gesamtnotenberechnung beriicksichtigt wird.
Erlduterungen zu dieser Priifung siehe unten (benotete Priifungsvariante).
Lehrende der Veranstaltung Modellierung und Simulation metabolischer mindliche 1 90h 3
Netzwerke (Vorlesung) Prifung

Miindliche Priifung (15-25 min.) iber den Inhalt von Vorlesung und Ubung.
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Legende

SoSe
WiSe
SL
Pr
bPr

uPr

Die Modulstruktur beschreibt die zur Erbringung des Moduls notwendigen Prifungen und Studienleistungen.
LP ist die Abkirzung fir Leistungspunkte.

Die Zahlen in dieser Spalte sind die Fachsemester, in denen der Beginn des Moduls empfohlen wird. Je nach
individueller Studienplanung sind gdnzlich andere Studienverldufe méglich und sinnvoll.

Erlduterungen zur Bindung: "Pflicht" bedeutet: Dieses Modul muss im Laufe des Studiums verpflichtend
absolviert werden; "Wahlpflicht" bedeutet: Dieses Modul gehort einer Anzahl von Modulen an, aus denen unter
bestimmten Bedingungen ausgewdhlt werden kann. Genaueres regeln die "Fdcherspezifischen Bestimmungen"
(siehe Navigation).

Workload (Kontaktzeit + Selbststudium)
Sommersemester

Wintersemester

Studienleistung

Prifung

Anzahl benotete Modul(teil)prifungen

Anzahl unbenotete Modul(teil)prifungen
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